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modelado de proteinas

(docking) con UCSF Chimera
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https://scholar.google.com/citations?user=54xqICwAAAAJ&hl=es

Inicia: 21 de julio del 2025
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6:00 a 7:00 PM de CDMX, México los dias: lunes, miércoles y viernes), 4 semanas
(24 horas).
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SOBRE EL CURSO

En este curso aprenderas a visualizar y analizar proteinas desde su estructura
primaria (secuencia) hasta su representacion tridimensional. Abordaremos
herramientas para realizar alineamientos multiples, explorar datos estructurales y
aplicar estos conocimientos en estudios de acoplamiento molecular (docking).
Todo esto lo realizaras utilizando UCSF Chimera, un software gratuito y compatible
con Windows, macOS y Linux. Se recomienda tener conocimientos basicos en
biologia molecular (estructura de proteinas, ADN, ARN), asi como nociones
generales de bioinformatica o manejo de archivos en formato PDB y FASTA. No se
requiere experiencia previa con UCSF Chimera.

Sistemas operativos: Linux, Mac, Windows

TEMARIO

l. Presentacion

A. Las ventajas de usar UCSF Chimera para el analisis de estructuras obtenidas
por difraccion de rayos X

Il. UCSF Chimera (1.16)

A. éQué es UCSF Chimera?

B. ¢Como funciona?

C. éCon qué estructuras funciona?
lll. Ventanas basicas

A. Ventana principal

B. Ventana de modelos
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C. Ventana lateral

D. Generalidades de otras ventanas

IV. Uso del ratén

A. Tipo de interacciones con el ratdn

B. Como modificar la interaccion usando el ratdn
C. Limitaciones

V. Visualizacién basica e interaccion.

A. Listones, hélices, ldminas.

B. Estructura secundaria por colores

C. Atomos, esferas, esferas con escala y mas
VI. Visualizaciones predefinidas.

A. Estructura secundaria

B. Todos los atomos.

C. Superficie hidrofdbica.

D. Siluetas, color de fondo, niebla y mas.

E. Archivado de imagen.

F. Archivado de representacion.

VII. Etiquetas y colores.

A. Selecciones de atomos, residuo, y molécula.
B. Etiquetar y configuracion de la etiqueta.
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C. Colores de la seleccion.

VIII. Distancias, puentes de hidrégeno y contactos

A. Seleccion de atomos o centroides.

B. Seleccion de atomos, inter-molécula o intramolecular.
C. Seleccidn he interpretacion.

D. Archivado.

IX. Angulos, rotameros y choques.

A. Seleccion de atomos.

B. Seleccién y modificacion.

C. Seleccidon de atomos e interpretacion.

X. Superficies y atributos.

A. Calculo de superficies

B. Representacion de superficies

C. Mapeo de propiedades a la superficie.

XI. Superposicion de estructuras y secuencias.

A. Superposiciéon de monomeros

B. Superposicidon de multimeros

C. Superposicidon de secuencias

XIl. Andlisis de estructuras, ligandos y heteroatomos.
A. Aplicando los principios aprendidos.
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XIll. Preparacion y reparacion de estructuras para docking.

A. Remocion del solvente.

B. Remocidn de iones.

C. Reemplazo de cadenas laterales.

D. Adicién de hidrégenos.

E. Adicidon de cargas

XIV. Visualizacion de resultados de docking (autodock, vina o ADFR)
A. Autodock Vina

B. ViewDock

XV. Archivado de resultados.

A. Salvado de sesiones.

Inversién: $ 1,399.00 MXN (85.65 USD). Para inscribirse en México, hacer pago a cuenta

CLABE SANTANDER: 0141-8065-5079-1315-04, a nombre de Pharmaceutical and
Biotechnological Innovation Services SAS De CV. El comprobante se manda al correo:

pharmaceuticalandbiotechnology@gmail.com. Pagos fuera de México y en México en la

pagina: https://www.pharbiois.com/inscribirme-visualizacion-chimera (PayPal, Mercado
Pago y Stripe (pagos con TDC a MSI). Tenemos descuentos desde 5-10% a alumnos,
profesores de tiempo completo, haber tomado cursos en pharbiois.com
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